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Base de données « résistances génétiques »

Un travail est en cours depuis ... quelques années !

- une base de données regroupant les caractéristiques des résistances génétiques testées
en conditions contrblées des variétés légumieres inscrites au catalogue francais

- un référentiel de communication pertinent sur les résistances décrites : conditions
d’obtention, valeur prédictive (ou non) d’effet en systeme de production...

* La note de référence pour l'utilisation des variétés résistantes est rédigée
* Manque de ressources humaines pour formaliser la base attendue....
—> Arrét des travaux sur la base de données... Pour le moment.




Participation
au GT CTPS
YEIELIE

Objectifs :

Inventorier les
maladies sur cultures
|égumieres sur le
territoire FR voire UE
(avec, dans la mesure
du possible, leur
degré d’importance
sur les cultures),

Contribuer a
I'actualisation de la
classification des
maladies CTPS,

Anticiper des
évolutions des
programmes de

sélection et les projets
R&D a développer.




Participation au GT CTPS Maladie

e Réactualisation des travaux du GT Bioagresseurs
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Participation au GT CTPS Maladie

* Composition : GEVES, GIS PICLeg, CTIFL, INRAE, UFS, ITAB/GRAB

 Complémentaire d’autres GT :

* GT Bioagresseurs et innovation variétale du GIS PICLeg

* GT UFS Résistances maladies qui porte sur les résistances travaillées de maniere avancée
par les obtenteurs ; les travaux de ce GT visent a faire de |la méthodologie d’harmonisation
(selon les cas) pour transférer a court / moyen terme ces résistances dans les protocoles
d’évaluation DHS,

* GT MATREF (pour MATériel de référence) qui gere la disponibilité et I'actualisation des
hotes différentiels, variétés témoins et souches nécessaires aux tests en labos.

Le futur GT CTPS maladies a pour but dalimenter les réflexions et
décisions en matiere de résistances génétiques integrant les protocoles
officiels d’'inscription des variété — lere reunion le 16 octobre.

Plcyéq

,’,::\/4\



Quelles perspectives pour le GT Génétique et Innovation ?

* Veille vis-a-vis de l’évolution de la réglementation européenne concernant
I'inscription des nouvelles variétés.

e Rédaction d’un article info CTIFL ou Point SGr en 2024 permettant un tour

d’horizon sur le lien entre génétique et changement climatique :
* Quels sont les nouveaux traits travaillés en génétique pour répondre aux évolutions du
climat ?
* Plasticité des variétés,
» Stress hydriques, de température, ...

* Quelle robustesse pour les résistances face au changement climatique ?
* Apparition de nouveaux isolats en lien avec les évolutions du climat,
* Est-ce que les résistances s’expriment bien dans des conditions climatiques variables ?




